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DE 000367759552 Daybreak
St.-Nr.: Rasse: SBT Geschlecht: weiblich Druckdatum: 24.09.2026
Orig.Name: Daybreak Geb.-Dat.: 05.04.2026 Schatzdatum 10.08.2026
Besitzer: Rust GbR, Lange Dorfstr. 50, 31592 Stolzenau
Abstammung
VVV CA 000013483346
’7 VV  DE 000364399022 Nexus
Vv DE 000365563680 Nexo
Nextlevel
DE 0003677 2
6775955 MVV  US 003215425510
Daybreak " R
v DE 00036 ) ( DE 000364200875 over
Dailv P 5836048 Real Syn MMV DE 001273500423
y Caden P
Zuchtwerte
Gesamt- und Teilindizes Funktionale Merkmale
3v-PI! E-PI! zZw? 3v-PIl E-PI! Zw?
RzZG 139 148 153 85% RZS 108 112 117
RZ€ 1876 2340 2546 &7 RzZD 117 112 104
RzZM 129 137 138 78% MVH 99 102 106
RZE 120 123 127 BCS 95 89
RZN 120 125 126 KV dir 105 103
RZR 104 106 102 5 TG dir 106 107
RZKm 105 108 104 74% RZKalberfit 107 109 110
RZKd 107 108 106 70% RZPersistenz 115 112 121
RzOko 131 139 143 86° RZFE 107 106
Milchmerkmale Gesundheitsmerkmale
Milch kg 1533 1600 2014 RZGesund 117 119 126
Fett kg 62 81 82 RZEuterfit 107 110 114
EiweiB3 kg 50 60 65 RZKlaue 116 117 121
Fett % 0.01 0.15 0.02 DD control 119 121 122
Eiwei3 %  -0.03 0.04 -0.03 RZRepro 106 107 108
RZMetabol 107 106 110
Exterieur
64 76 88 100 112 124 136
2
GroBe klein 120 groB RZE 127
Rippenstruktur flach - 106 gewdlbt Milchtyp 120
Korpertiefe wenig I 101 viel Korper 96
Starke schwach - 94 stark Fundament 120
Beckenneigung anst. _ 109 abfallend Euter 118
Beckenbreite schmal . 96 breit
Hinterbeinwinkelung steil - 107 gewinkelt 1 drei-Vater-PI und Eltern-PI
Klauenwinkel flach ] 105 steil werden nicht zur
. Schatzung des ZWs
Sprunggelenk gefullt - 106 trocken Sik
gesetzt.
Hinterbeinstellungn. auBen _ 115 parallel 2 single-Step genomischer
Vorderbeinst. n. auBBen . 102 parallel ZW = offizieller Zuchtwert
Bewegung schlecht _ 118 gut
Hintereuterhdhe tief _ 116 hoch
Zentralband schwach - 107 stark
Strich vorne auB3en . 101 innen
Strich hinten auBen . 104 innen
Vordereuteraufh. lose _ 111 fest
Euterbalance  hinten tief _ 109 vorne tief
Eutertiefe tief _ 115 hoch
Strichlange kurz - 106 lang
Genetische Merkmale
BraSp BLAD RotF VRC HornSt KK HH1 HH2 HH3 HH4 HH5 HH6  CDH BK  BLIRD
BYN BLF RDN  VRF pp BB H1F H2N H3F H4F H5N H6F CDF A22 LRF



